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Obszerny, a zarazem lapidarny w ujgciu poszczeg6lnych zagadnier) podrecznik biologii (genetyki)
molekularnej. Wyjgtkowy wéréd innych tego typu pozycji, jest to bowiem nie tyle ksigzka o faktach,
ile ksigzka stawiajaca pytania badawcze | opisujgca eksperymentalne podejscia prowadzgce do
uzyskania odpowiedzi. Znakomicie zilustrowana — dzigki kolorowym zdjeciom oraz doskonale skonstruowa-
nym schematom i rycinom przebieg poszczegélnych proceséw staje sie jasny i zrozumialy. Autorka,
Lizabeth A. Allison jest profesorem biologii w College of William and Mary w Stanach Zjednoczonych
i wielokrotng laureatkg nagréd dla najlepszego nauczyciela akademickiego — jej talent dydaktyczny
z cata sitg uwidacznia sie w tym podreczniku. :

RAMKI ,,CHOROBY"” — zaWierajq opis choréb genetycznych cziowieka, u ktérj/ch podstaw lezg
zaburzenia poszczegélnych procesow zachodzgcych w komorkach

RAMKI ,,NARZEDZIA" — omawiajg najwazniejsze metody i techniki biologii .mclekularne;', doktadnie]
opisujg strategie eksperymentalne i wskazujg mozliwosci dalszego zgtebiania wiedzy

RAMKI , WARTO WIEDZIEC” - podajq dodatkowe informacje o poszczegdlnych zagadnieniach

PODSUMOWANIA kolejnych rozdziatéw — pomagajg uporzadkowac swrezo zebranq wiedze
i utatwiaja szybkie jej odtworzenie, kiedy zachodzi taka potrzeba

- PYTANIA KONTROLNE zamieszczone na koricu kazdego rozdziatu — umozhmajq sprawdzenie
wiasnej wiedzy na okreslone tematy

» SPIS LITERATURY do kazdego rozdziatu — ufatwia dotarcne do dodatkowych lektur posweconych
wybranym zagadmemom

SEOWNICZEK termindw na koncu ksigzki — podaje definicje pojeg, ktérych wy;asnleme moze
okaza¢ sie przydatne w trakcie lektury podrecznika :

Od dawna nie widziatam tak znakomitej ksfaz'k;r' do biologii molekularnej. Co wiecej, jest to jej pierwsze
wydanie, nowoczesne | przystepne, & nie cos, co powstafo kiedys | byfo wielokrotnie poprawiane
i uzupetniane. Doskonaty podrecznik dla studentéw nie tylko biologii, ale i medycyny — przy kazdym
omawianym zjawisku podany jest bowiem przykiad ludzkiej choroby uwarunkowanej przez mutacfe
w wybranym ukfadzie czy mechanizmie regulacfi. Znakomicie 53 tu omdwione zagadnienia, takie jak
SIRNA, pietno genomowe, struktury DNA i RNA, RNA jako katalizator itp. Jest spora czes¢ o metodach,
od analizy restrykcyjnej, klonowania i sekwengjonowania poprzez techniki analizy zmiennosci w populacji
i zastosowania w medycynie sadowej, po rézne ,omiki” (genomika, proteomika itp.), klonowanie  organizmy
modelowe. Cafoscig tef ks.*qzkr moge sie tylko zachwycac.
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